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ｃａｎｃｅｒｐｒｏｇｒｅｓｓｉｏｎｂｙｒｅｇｕｌａｔｉｎｇＶＤＡＣ１［Ｊ］．Ｇｅｎｅ，２０２３，
８５９：１４７２００．

［２６］　ＸＵＳ，ＷＡＮＧＹＹ，ＲＥＮＦ，ｅｔａｌ．Ｉｍｐａｃｔｏｆｇｅｎｅｔｉｃａｌｔｅｒａ
ｔｉｏｎｓｏｎｏｕｔｃｏｍｅｓｏｆｐａｔｉｅｎｔｓｗｉｔｈｓｔａｇｅＩｎｏｎｓｍａｌｌｃｅｌｌｌｕｎｇ
ｃａｎｃｅｒ：ａｎａｎａｌｙｓｉｓｏｆｔｈｅｃａｎｃｅｒｇｅｎｏｍｅａｔｌａｓｄａｔａ［Ｊ］．
ＣａｎｃｅｒＭｅｄ，２０２０，９（２０）：７６８６－７６９４．

［２７］　ＺＨＡＮＧＭＹ，ＨＵＯＣ，ＬＩＵＪＹ，ｅｔａｌ．Ｉｄｅｎｔｉｆｉｃａｔｉｏｎｏｆａ
ｆｉｖｅａｕｔｏｐｈａｇｙｓｕｂｔｙｐｅｒｅｌａｔｅｄｇｅｎｅｅｘｐｒｅｓｓｉｏｎｐａｔｔｅｒｎｆｏｒｉｍ
ｐｒｏｖｉｎｇｔｈｅｐｒｏｇｎｏｓｉｓｏｆｌｕｎｇａｄｅｎｏｃａｒｃｉｎｏｍａ［Ｊ］．ＦｒｏｎｔＣｅｌｌ
ＤｅｖＢｉｏｌ，２０２１，９：７５６９１１．
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，２０２３，５４（２）：
１７２－１７９．

［２９］　ＣＨＥＮＱ，ＸＩＮＭ，ＷＡＮＧＬ，ｅｔａｌ．ＩｎｈｉｂｉｔｉｏｎｏｆＬＤＨＡｔｏ
ｉｎｄｕｃｅｅＥＦ２ｒｅｌｅａｓｅｅｎｈａｎｃｅｓｔｈｒｏｍｂｏｃｙｔｏｐｏｉｅｓｉｓ［Ｊ］．Ｂｌｏｏｄ，
２０２２，１３９（１９）：２９５８－２９７１．

［３０］　ＸＩＡＮＧＳＣ，ＨＵＡＮＧＤ，ＨＥＱＬ，ｅｔａｌ．Ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔｏｆｄｕ
ａｌｉｎｈｉｂｉｔｏｒｓｔａｒｇｅｔｉｎｇｐｙｒｕｖａｔｅｄｅｈｙｄｒｏｇｅｎａｓｅｋｉｎａｓｅｓａｎｄｈｕ
ｍａｎｌａｃｔａｔｅｄｅｈｙｄｒｏｇｅｎａｓｅＡ：ｈｉｇｈｔｈｒｏｕｇｈｐｕｔｖｉｒｔｕａｌｓｃｒｅｅｎ
ｉｎｇ，ｓｙｎｔｈｅｓｉｓａｎｄｂｉｏｌｏｇｉｃａｌｖａｌｉｄａｔｉｏｎ［Ｊ］．ＥｕｒＪＭｅｄ
Ｃｈｅｍ，２０２０，２０３：１１２５７９．

［３１］　ＤＵＭＹ，ＹＵＴ，ＺＨＡＮＱ，ｅｔａｌ．Ｄｅｖｅｌｏｐｍｅｎｔｏｆａｎｏｖｅｌ
ｌａｃｔａｔｅｄｅｈｙｄｒｏｇｅｎａｓｅＡｉｎｈｉｂｉｔｏｒｗｉｔｈｐｏｔｅｎｔａｎｔｉｔｕｍｏｒａｃｔｉｖｉ
ｔｙａｎｄｉｍｍｕｎｅａｃｔｉｖａｔｉｏｎ［Ｊ］．ＣａｎｃｅｒＳｃｉ，２０２２，１１３（９）：
２９７４－２９８５．

（
T1UV

：
]cd

　
YZ

；
[\

：
WX

）

·３４·(

１４
� Ha23$%Ö×

ＪｏｕｒｎａｌｏｆＣｌｉｎｉｃａｌＭｅｄｉｃｉｎｅｉｎＰｒａｃｔｉｃｅ




